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QCM 1 : A propos du noyau, donnez la (les) proposition(s) vraie(s)
A) La chromatine est correspond à l’ADN associé à ses protéines de support
B) La chromatine ne peut être transcrite
C) L’épigénome est moins stable que le génome
D)  La TATA box se trouve au début du gène	
E) Les propositions A, B, C et D sont fausses

QCM 2 : A propos du noyau, donnez la (les) proposition(s) vraie(s)
A) Seul les facteurs de transcription sont nécessaires au début de la transcription 
B) les facteurs de transcription sont modulables
C) Le contrôle de la régulation génétique repose essentiellement sur les facteurs de transcriptions
D) le galactose est utilisé  pour faire du chocolat blanc	
E) Les propositions A, B, C et D sont fausses

QCM 3 : A propos du noyau, donnez la (les) proposition(s) vraie(s)
A) Les silencers determinent des domaines de régulations en limitant l’action des enhancers et des insulateurs
B) Les enhancers et silencers sont présents uniquement en 5’
C)  Ils peuvent se trouver sur différents chromosomes 
D)  Les insulateurs empêchent les enhancers et silencers d’agir	
E) Les propositions A, B, C et D sont fausses

QCM 4 : A propos du noyau et de l’ADN, donnez la (les) proposition(s) vraie(s)
A) L’ADN est chargé négativement
B) Le premier niveau de compaction correspond aux nucléosome
C) La nucléase micrococcale coupe entre les histones et dans le petit sillon de l’ADN lié aux histones
D)  Les histones sont chargés positivements	
E) Les propositions A, B, C et D sont fausses

QCM 5 : A propos du noyau, donnez la (les) proposition(s) vraie(s)
A) L’Histone désacètylase couplée à une méthylase va souvent libérer les queues histonales
B) Une méthylation de l’histone 3 sur la lysine 9 favorise la transcription
C) L’acétylation est une marque d’activation puisqu’elle colle les queues des histones
D)  Les méthylations sont toujours des marques répressives 	
E) Les propositions A, B, C et D sont fausses

QCM 6 : A propos du noyau, donnez la (les) proposition(s) vraie(s)
A) L’histone H1 est la clé de voûte de la compaction de chromatine de 30nm
B) SWI /SNF et MI2 par exemple sont des protéines aidant à la compaction de l’ADN 
C) Le domaine 14.3.3 est une modificaton histonale en réponse au stress cellulaire
D)  Polycomb défavorise la transcription	
E) Les propositions A, B, C et D sont fausses

QCM 7 : A propos du tissu épithélial, donnez la (les) proposition(s) vraie(s)
A) La Dnase2 va couper entre les nucléosomes et sur les nucléosomes dans le grand sillon de l’ADN
B) Un site hypersensible à la Dnase2 correspond aux zones régulatrices du gène (en amont de celui-ci)
C) Un gène compétent est forcément transcrit
D)  Un gène compétent possède une absence de méthylation est des sites sensibles a la Dnase2	
E) Les propositions A, B, C et D sont fausses

QCM 8 : A propos de l’organisation du noyau, donnez la (les) proposition(s) vraie(s)
A) La protéine numa correspond à une protéine lectrice du code histonal
B) L’euchromatine se trouve en périphérie au niveau des pores nucléaires
C) On peut observer de l’hétérochromatine au niveau du nucléole
D)  Une cellule souche possède plus d’euchromatines qu’une cellule différenciée	
E) Les propositions A, B, C et D sont fausses

QCM 9 : A propos du noyau, donnez la (les) proposition(s) vraie(s)
A) les gènes su(Var) appelent polycomb
B) les mutant Su(Var) appelent tritorax
C) les mutants Su(Var) appelent tritorax
D)  les mutants En (var) appelent polycomb	
E) Les propositions A, B, C et D sont fausses

QCM 10 : A propos de l’épigénetique, donnez la (les) proposition(s) vraie(s)
A) Elles n’impliquent pas de modifications de l’ADN
B) Elle passe par des méthylations de l’ADN au niveau des cytosines
C) CpG sous méthylé correspond à un gène actif
D)  Ces marques épigénetiques sont répliquées	
E) Les propositions A, B, C et D sont fausses

QCM 11 : A propos du noyau, donnez la (les) proposition(s) vraie(s)
A) Une hypo-méthylation du DMR entraîne une expression de H19 et une augmentation de la croissance
B) Une hyper méthylation du DMR va entraîner une expression d’IFG2 et une baisse de la croissance
C) Un DMR méthylé a le rôle d’un insulateur
D)  Une perte de l’empreinte parentale favorise certain cancers	
E) Les propositions A, B, C et D sont fausses
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