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Seomimaire

® Preésentation du virus de la grippe

® Particularités des virus influenza

® Fpidémies et Pandémies Grippales




Glycoprotéines d’enveloppe

Hémagglutine (HA 1 4 18)
ATTACHEMENT du virus a la
cellule cible

Neuraminidase (NA) :
DETACHEMENT du virus de la
cellule cible

A l'intérieur

Capsides hélicoidales

Génome (segmenté)
ARN linéaire simple brin de
polarité négative —

Famille : Orthomyxoviridae
Genre : Influenzavirus
Type : Virus Influenza de
type A, Bou C

Seuls les virus influenza de types A et B sont responsables de la grippe,
le virus influenza de type C est responsable de rhinites
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La grippe A est une anthropozoonose = virus infectant
'homme (anthropo) et les animaux (zoonose) dont le réservoir
naturel est constitué par les oiseaux aquatiques

L’infection aviaire par les Virus Influenza A concerne :

o%seaux sauvage?s aquatiques = Réservoir n éservoir naturel
oiseaux domestiques

La transmission se fait par voie oro-fécale

!

le porc, le cheval, le furet, le vison ou encore les cétaces
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. VIRUS DE LA GRIPPE ANIMALE

@ Virus DE LA GRIPPE HUMAINE

Oseaux
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Mutations Ponctuelles

* Variations MINEURES

* lesvirus A, B et C peuvent accumuler des

mutations ponctuelles

.

FRIDENIES SAISeMNIERES

échappe partiellement au systeme immunitaire

[ ceci peut aboutir a une glissement antigénique NOUVEAU VARIANT
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ARN polymérase
i {n-bna: HA et
HA.I

= Diminution immunité

croisée
= Réinfections successives

Epidémie
sqaisonniere




Réassortiments génétiques

* Variations MAJEURES

* les virus A peuvent avoir un réassortiment de
fragments génomiques

Rappel : le genome des virus influenza A est
compose de 8 fragments d'ARN negatif

* cecl peut entrainer une cassure antigénique

PANDERMIE

Ce processus ne touche QUE_les virus influenza de
type A processus évolutif brutal

Seul le porc peut étre co-infecté par des virus
aviaires et des virus humains.

—» Deux virus différents se répliguent dans une méme cellule

NOUVEAU SOUS-TYPE
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infreduction & un nouveou géne viral

codant pour une nouvelle proléine
Fanvalanneg => vire maoceienel

Virus portant Population
HA et/ou NA humaine
d'un nouveau entierement
SOUS-TYPE sensible

Pandémie

= Pas d'immunité croisée
avec virus antérieur




Les virus grippaux peuvent évoluer énormeément :

°Ils sont fragmentés (permettant les échanges)
°Leur polymérase commet des erreurs

°les virus de type A peuvent infecter des oiseaux et des hotes && Le vaccin antigl'ippal est
intermédiaires réactualisé chaque année
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Incidence de la grippe (cliniguement patente)
Taux moyen d'anticorps anti-A HxNx dans la population

Taux moyen d'anticorps anti-A HyNy dans la population Dépend des virus qUI circulaient

« dans les 6 mois d’été dans
Période interpandémique = . 'hémisphére Sud.
Epidémie
5 sEpidémie :.

. de 'année derniére en France
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Temps en années '
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Infroduction d’'un virus

hypothétique A HxNx Variation mineure : « Glissement » Variation majeure :
« Cassure »

les nouveaux cas

Niveau moyen
d’anticorps
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Incidence de la maladie
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vaccin quadrivalent

Apparition d'un
virus A HyNy
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transmission of HIN1 virus
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Hemaggiutinin * Neuraminidase

All 8 genetic segments

thought to have originated
from avian influenza virus

H2N2 influenza virus
HZN2 HINI1
avian virus human virus

3 new genetic segments from
avian influenza virus introduced
(HA, NA, PB1);
contained 5 RNA segments
from 1918

H3N2 influenza virus

H2N2

H3 avian virus human virus

2 new genetic segments from
avian influenza virus introduced
(HA, PB1);
contained 5 RNA segments
from 1918

Avian wirus

or HIN2

Avian virus human virus
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All 8 genes new or further
derivative of 1918 virus




Tymae A Type B

Epidémies

Mutations -
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ponctuelles tat =) NOUVEAU VARIANT
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Pandémies Réassortiments
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