Ophélysine

GLYCOLYSE
ATP ADP+Pi ATP ADP+Pi
Mg2+ Mg2+
—
Glucose TPV G6P F6P T F1,6BP

Phosphoglucose
NADH+H+ . .
NAD+ isomérase
fg 2 l,Pi
Aldolase
—

. —B - —_— > DHAP + G3P
1.3BpG Glycéraldehyde 3- G3F Triose-P isomérase 63

x DH
AP 3PG kinase
Mg2+ H20 ADP+Pi ATP
Mg2+ Mg2+ ﬁ! Mg2+
ATP 3PGe—— 2 2PG e—————> pEp LL Pyruvate
PG mutase Enolase Pyruvate kinase

7 Shunt des érythrocytes N

1,3BpG ————3 2,3 BpG —A) 3PG

1,3 BpG mutase 2,3 BpG phosphatase




Ophélysine

GLYCOGENOGENESE

: . A
ATP ADP+PI UTP PP R
n O
R
ﬁ ““
Hexokin —_— -
exokinase Phosphoglucomutase "-.{DP glucose
pyrophosphorylase Gin(n) v o
: E wn
: ADP  ATp D
o0 =
: O %
UTP (LLN e |JDP > S,
) ~ \ : , ucléoside —
La glycogene synthase va allonger la chaine glycogene a(1-->4) mais n’est diphosphate kinase v v

capable d’allonger qu’une chaine préexistante. Besoin d’une étape d'initiation
pour avoir I'amorce --> role de la glycogénine qui se fixe sur extremité
réductrice.

Quand 8 résidus glucose seront fixes, glycogene synthase prendra le relai et
s'éloignera progressivement de la glycogénine pour allonger la chaine a(1--
>4) = liaisons glucosidiques sur les extremités non reductrices.

L'enzyme branchante va créer les ramifications a(1-->6).
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GLYCOGENOLYSE
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NEOGLUCOGENESE

MITOCHONDRIE
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--> Fructosurie = déficit fructokinase
(8 symptome)

--> Fructosémie = déficit F1P
aldolase (hépatomeégalie + retard de
croissance) --> éviction fructose
alimentation

--> Galactosémie congénitale =
deéficit galact 1P uridyl transférase,
@ conversion galactose-->glucose
(hypertrophie foie, jaunisse, catar,
retard mental) --> éviction lait
nourrisson

--> Galactosémie type Il = déficit
galactokinase (cataracte)

--> Galactodémie type Il = déficit
UDP gal 4-épimérase
(hépatomegalie + cataracte)
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Transcétolase

e Ribose 5P : indispensable a la e NADPH+H+ : CoE a fort

VPP indispensable grace a la synthese : ‘ : . .
P & y synthese d’acides nucléiques pouvoir réducteur



