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Séance de revision de Bioch’




10 QCMs et leur
correction detaillee...
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A propos du métabolisme du glycogeéne , donnez les vraies.

La glycogene synthase est une enzyme permettant l'initiation
de la synthése d’'une nouvelle molecule de glycogene

La glycogene synthase catalyse la formation de liaisons
glycosidiques alpha(1 2 4)

La glycogéne phosphorylase permet la libération de glucose 1-
phosphate a partir de I'extrémité réductrice du glycogéne

En conditions anaérobies le glucose-1-phosphate produit par
la glycogénolyse musculaire permet la production de 3 ATP

Aucune de ces réponses n’est correcte



_ Correction QCM 1 item A

FAUX

194
Tyr Glycogénine
* (est la glycogénine qui initie
la syntheése d'une nouvelle Slyco genmek7 UDP-Glc

; ‘ 7 UDP
UDP-Glc molécule de glycogéne
Glycogénine
Uop  La glycogeéne synthase se fixe
sur le complexe glycogénine- % UDP-Glc
W glycosylée (1 résidu glucose) €S Ko x uDP
glucose

« La GS attend qu'il y ait 8 W

GS résidus glucoses pour oS +E7 x UDP-Glc
Giycogenine succéder a la glycogénine Branchante I\ ypp

i e RS
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_Correction QCM 1 item B

VRAI

. ADP (®)oh,c HOH,C
\ / o o
Hexoki (i le) o) Phosph
exokinase (muscle ospho
Glucokinase (foie) glucomutase GLUCOSE 1-P
GLUCOSE GLUCQSE 6-P
UTP
/UDP-glucose
\pyrophosphorylase
PPi
Glycogéne I
CH,0OH H,OH uDP amorce Glc H,OH
o 0 \ / o
1 54 4 1
(0] O----- Glycogéne synthase UDP
GLYCOGENE UDP-GLUCOSE

Glcn+1

—> Puis action de I'enzyme branchante qui permet la formation des ramifications



~ Correction QCM 1 item C-

La glycogene phosphorylase permet la libération de glucose 1-

phosphate a partir de I'extrémité réductrice du glycogene -

FAUX

a(1>4)
a(156)

10 s

Extrémités
non réductrices

La libération du G-1 P se fait a
partir de I’ extrémité non
réductrice du glycogéne.

AN

N

Extrémité Réductrice
attachée a la glycogénine
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Glycogénolyse...

Action de la Glycogéne phosphorylase :

a b c a b

A A A AL ’ Phosphorylase :0
o 7 .ﬁ

e f g H3PO4 e f

Action de I'enzyme débranchante :

q 0'(1—) 6)

glucosidase
—

transférase
—
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"""" Correction QCM 1 item D

En conditions anaérobies le glucose-1-phosphate produit par la

glycogénolyse musculaire permet la production de 3 ATP - VRAI

GLYCOGENE

* Le G 1-P va étre transformé en G 6-P par la
Glucose 1-P

Glucose 6-P

phosphoglucomutase




Mais pourquoi 3 ATP ???
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QCM |l Réponses B, D

-

A propos du métabolisme du glycogéne , donnez les vraies.

A) lLa
de

Elycogéne synthase est une enzyme permettant l'initiation
a synthese d'une nouvelle molecule de glycogéne

B) La glycogéne synthase catalyse la formation de liaisons
glycosidiques alpha(1 =2 4)

C) La glycogene phosphorylase permet la libération de glucose 1-
phosphate a partir de 'extrémité réductrice du glycogéne

D) En conditions anaérobies le glucose-1-phosphate produit par
la glycogénolyse musculaire permet la production de 3 ATP

E) Aucune de ces réponses n’est correcte
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A propos de la régulation du métabolisme glucidique, donnez les
vraies.

La PKA et la PP1 ne sont généralement pas actives en méme temps

* En présence de glucagon ou d’adrénaline :
La glycogene phosphorylase est directement phosphorylée par la PKA

L’inhibiteur 1 se fixe a la PP1 ce qui permet sont inactivation

e En présence d’insuline :

Dans le muscle, la PP1 lE)ermet la déphosphorylation de : la Pyruvate
Kinase, la Glycogéne Synthase, la Phosphorylase Kinase, 'enzyme
blfonctlonnelle PFK 2/ FBP-2

Aucune de ces réponses n’est correcte



_ Correction QCM 2 item A

La PKA et |la PP1 ne sont généralement pas actives en méme
temps = VRAI

* La PKA est activée par le glucagon et 'adrénaline

* La PP1 est activée par l'insuline



_ Correction QCM 2 item B

La glycogene phosphorylase est directement phosphorylée par la

PKA en présence de glucagon ou d’adrénaline > FAUX

« La PKA phosphoryle la phosphorylase kinase afin de I'activer
* (lest la phosphorylase kinase phosphorylée qui phosphoryle la glycogéne
phosphorylase (et donc 1”active)

- apsy> INACTIVE

Signal
hormonal

A / \ of 5-Ca**y ou of-P &y D
' B

/ Ca++ f <
— PARTIELLEMENT ACTIVE
phosphorylation

Signal
neuronal

Contraction
musculaire

aB-P 5-Ca**y 9
\ TOTALEMENT ACTIVE




-~ OK, on résume!

1) La présence de glucagon
ou d’adrénaline provoque

I'activation de la PKA s
.................. EEEEEEEN

2) La PKA phosphoryle la  Phosphorylation
phosphorylase kinase v

3) Cette derniére peut Phosphorylase kinase
ensuite 4 son tour Phosphorltion.
phosphoryler la glycogéne A
{?h‘fphofykise aﬁlz e Glycogéne phophorylase

activer égalemen
4) Le glycogéne va étre l

deé gradé Dégradation du
glycogéne




—Correction QCM 2 item C

L’inhibiteur 1 se fixe a la PP1 ce qui permet sont inactivation en
présence de glucagon ou d’adrénaline > VRAI

* Le glucagon et I'adrénaline activent la production de
I'inhibiteur 1

* L'insuline induit la dégradation de I'inhibiteur 1

, : : Glucaon
Dégradat
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—Correction QCM 2 item C
L'inhibiteur 1 se fixe a la PP1 ce qui permet sont inactivation en
présence de glucagon ou d’adrénaline > VRAI

* L’inhibiteur 1 bloque
I'action de la PP1en la
dissociant des autres
enzymes (glycogene
synthase, glycogene
phosphorylase,

phosphorylase kinase) Glucagon
Adrénaline




Correction QCM 2 item

Dans le muscle, la PP1 permet la déphosphorylation de : |a
Pyruvate Kinase, la Glycogene Synthase, la Phosphorylase Kinase,
I’enzyme bifonctionnelle PFK-2/FBP-2 > FAUX

* Pyruvate kinase = pas de régulation covalente dans le
muscle!

* Glycogene synthase = vrai
* Phosphorylase kinase = vrai

* L’enzyme bifonctionnelle PFK-2/FBP-2 = spécifique
au foie.



/CICM 2 9 Réponses A, C

A propos de la régulation du métabolisme glucidique, donnez les
vraies.

La PKA et la PP1 ne sont généralement pas actives en méme temps

* En présence de glucagon ou d’adrénaline :
La glycogéne phosphorylase est directement phosphorylée par la PKA
L’inhibiteur 1 se fixe a la PP1 ce qui permet sont inactivation

* En présence d’insuline :

Dans le muscle, la PP1 Eermet la déphosphorylation de : la Pyruvate
Kinase, la Glycogéne Synthase, la Phosphorylase Kinase, 'enzyme
bifonctionnelle PFK-2/FBP-2

Aucune de ces réponses n’est correcte



QCM 3:

A) Acide Palmitique

B) Triacylglycérol

C) Cholestérol

D) Ester de cholestérol
(stéride)

E) Acide Phosphatidique
F) Phosphatidylcholine
G) Sphingomyéline

H) Galactocérébroside

[) Céramide



/ A e oo A AN, e
. , A) Acide Palmitique
Parmi les molécules : ,
B) Triacylglycérol

suivantes, laquelle ou

lesquelles présente(nt) : C) Cholestérol

D) Ester de cholestérol

(stéride)

E) Acide Phosphatidique
un caractere amphiphile ? F) Phosphatidylcholine

G) Sphingomyéline

H) Galactocérébroside

[) Céramide



’ QCM 3:

Parmi les molécules
suivantes, laquelle ou
lesquelles présente(nt) :

A) Acide Palmitique

B) Triacylglycérol (TAG)
C) Cholestérol

D) Ester de cholestérol
(stéride)

E) Acide Phosphatidique
un caractere amphiphile ? F) Phosphatidylcholine
G) Sphingomyéline

H) Galactocérébroside
I) Céramide



- Lipides hydrophobes/arﬁ“ﬁphiles

Acide Palmitique

Carboxyle

OH

Triacylglycérol (TAG)

I~O-L

I-O-T

p— O

"
Q=X
I~0-X
=0 =X
I=~QO =X
I~-0O~X
I~-0-X
=0 =L
I-O~-I

Q=X

O=1I




Cholestérol .
—

Ester de Cholestérol
(Stéride)

Hydroxyle

Ester

Carboxylique w

L
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R-CO-0- CHz Acide
I Phosphatidique

Groupement
€ Phosphate

Phosphocholine

R{—CO—O—CH,

Phosphatidylcholine

R,—CO—O—CH

.-
O




Céramide

/ Hydroxyles

Phosphocholine Sphing () 11Y éline

Galactocérébroside
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QCM 3:

Parmi les molécules
suivantes, laquelle ou
lesquelles présente(nt) :

un groupement
phosphate dans leur
structure ?

A) Acide Palmitique

B) Triacylglycérol

C) Cholestérol

D) Ester de cholestérol
(stéride)

G) Acide Phosphatidique
H) Phosphatidylcholine
I) Sphingomyéline

]J) Galactocérébroside

K) Céramide
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. QCM 3:

Parmi les molécules
suivantes, laquelle ou

lesquelles présente(nt) :

un groupement
phosphate dans leur
structure ?

E—

A) Acide Palmitique

B) Triacylglycérol

C) Cholestérol

D) Ester de cholestérol
(stéride)

G) Acide Phosphatidique
H) Phosphatidylcholine

I) Sphingomyéline

J) Galactocérébroside
K) Céramide
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QCM 3:

Parmi les molécules
suivantes, laquelle ou
lesquelles présente(nt) :

un glycérol dans leur
structure ?

A) Acide Palmitique

B) Triacylglycérol

C) Cholestérol

D) Ester de cholestérol
(stéride)

G) Acide Phosphatidique
H) Phosphatidylcholine
I) Sphingomyéline

]J) Galactocérébroside

K) Céramide
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QCM 3:

Parmi les molécules
suivantes, laquelle ou

lesquelles présente(nt) :

un glycérol dans leur
structure ?

—_—

A) Acide Palmitique

B) Triacylglycérol

C) Cholestérol

D) Ester de cholestérol
(stéride)

G) Acide Phosphatidique
H) Phosphatidylcholine
I) Sphingomyéline

J) Galactocérébroside

K) Céramide
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QCM 3:

Parmi les molécules
suivantes, laquelle ou
lesquelles présente(nt) :

une sphingosine dans leur
structure ?

A) Acide Palmitique

B) Triacylglycérol

C) Cholestérol

D) Ester de cholestérol
(stéride)

G) Acide Phosphatidique
H) Phosphatidylcholine
I) Sphingomyéline

]J) Galactocérébroside

K) Céramide



/
’ QCM 3:
Parmi les molécules

suivantes, laquelle ou
lesquelles présente(nt) :

une sphingosine dans leur
structure ?

—_—

A) Acide Palmitique

B) Triacylglycérol

C) Cholestérol

D) Ester de cholestérol
(stéride)

G) Acide Phosphatidique
H) Phosphatidylcholine
I) Sphingomyéline

J) Galactocérébroside
K) Céramide



i Les Lipides Simples

—> Moleéecules constituéesde C,Het O
O

/\/\/\}Cid\e/Gr\as/\/\)J\
OH

Stérol Alcool Gras Glycérol

L}
WOH CH, — OH
|
n CH — OH
|
* CH, — OH

\/\/\/\/\/\/\n/o
P e
Cerlde TOND'QNv.«‘Nr_cNN
o H—c=0-bmd=dmd=ddddddy
WOl oA AR KA MK
0
MECEIELEEILEN
MOH M OH H M H NN
1 l B REEEEEE.
... He=C = Ol Gl =C=C—C=C—C—H
NSRS I M R EE,
r Od
Stéride

Glycéride (tac, pac, mac)



> Les Lipides Complexes
- Molécules constitueesde C, HetO+P,Nou$

Les Phospholipides:
- Glycérophospholipides = Phosphatidate + Alcool X

f
VVAAAAAAC—0—CH, X—
2 | - Alcool Aminé : Choline, Ethanolamine, Sérine
\/\/\/\F\/\/\/\/C—O-z?ﬂ ﬁ - Polyol sans azote : Inositol, Glycérol
—0—P—0—X : - iE
" - # > PhosphatidylCholine/Sérine/...

Sphingophospholipides = Céramide + Alcool X

acide gras 9 X = Choline ou Ethanolamine
/\/\/\/\/\/\/\/\/C\NH

\/\/W\/\/\MO—X‘ > Sphingomyelines

sphingosine OH



. Les Lipides Complexes
—> Molécules constitueesde C, HetO+P,Nou$S

Les Glycolipides:

- Glvcosphingolipides = Céramide + Ose

acide gras cﬁ
AANNNANANANANNACNNH CH,OH

\/\/\/\/\/\/\%\3(!\‘/0 0
sphingosine

OH

Ose = Glucose ou Galactose



\

Acides gras

+ glycérol + stérols + alcools gras + sphingosine
glycérides stérides cérides céramides
(
3 AG 2A0G +H,PO, +0se
+ H,PO,
Triglycérides acide phosphatidique cérébrosides
+ R-OH + R-OH
glycérophospholipides sphingophospholipides
\ J
Y
PHOSPHOLIPIDES
R-OH® Choline Ethanolamine Sérine / Glycérol  Myo-inositol
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~ QCM 4:

Lors du catabolisme en Acetyl-CoA d’'une molécule
d’Acide linoléique (C18 : 2[9,12]), on observe :

La production de 9 molécules d’Acetyl-CoA

Trois cycles de -oxydation avant d’arriver a la premiere
double liaison

La production de 8 FADH,

[’oxydation d'un NADPH en NADP+*

Aucune de ces réponses n’est correcte



—

PCorrection OCM 4:

Lors du catabolisme en Acetyl-CoA d’une molécule d’Acide

linoléique (C18 : 2[9,12]), on observe :

Acyl (75 CoA
\_. FADH,

Acétyl-CoA — NADH + H*
Acyl (7.2 CoA

CoA-SH » FADH,

Acétyl-CoA — NADH + H*
Acyl (3.4) CoA
CoA-SH FADH,
, —— NADH + H*
Acétyl-CoA Acétyl-CoA
CoA-SH

Pour un AG a nb pairs de
C:

A chaque tour production

d’'un FADH2, d'un NADH
et d'un Acetyl-CoA

Sauf le dernier tour qui
produit 2 Acetyl-CoA

Grace a la chaine

respiratoire :
* Acetyl-CoA = 12 ATP

- NADH = 3 ATP
- FADH2 2 2 ATP




— Correction QCM 4:
Lors du catabolisme en Acetyl-CoA d’une molécule d’Acide
linoléique (C18 : 2[9,12]), on observe :

o
a0 s jllu
AN CNS-COA

2

Si on a des insaturations (doubles liaisons) comme ici:

 Sur un Carbone impair : On synthétisera 1 FADH2 en moins
par rapport a un AG sature

e Sur un carbone pair (cas au concours peu probable): On
oxydera un NADPH (soit production de NADP+)



. = Réponses A, B, D

p

Lors du catabolisme en Acetyl-CoA d’'une molécule
d’Acide linoléique (C18 : 2[9,12]), on observe :

A) La production de 9 molécules d’Acetyl-CoA

B) Trois cycles de b-oxydation avant d’arriver a la premiére
double liaison

C) La production de 8 FADH,

D) L’oxydation d'un NADPH en NADP+

E) Aucune de ces réponses n’est correcte



— A

~ QCM 5:

Concernant les corps cétoniques, donnez les vraies.

L'utilisation des CC par le foie (la cétolyse) ne s’effectue que
lors du jeune, lorsque le foie n’a plus d’AG a oxyder

Les CC se déplacent librement dans la circulation sanguine

Un déficit en Oxaloacétate dans les mitochondrie du foie et
une forte activité lipolytique au niveau du tissu adipeux
favorise la cétogenese

La dégradation d'un molécule de 3-Hydroxybutyrate produit
plus d’ATP que la dégradation de I’Acetoacetate

Aucune de ces réponses n’est correcte



L’utilisation des CC par le foie (la cétolyse) ne s’effectue que
lors du jeune, lorsque le foie n’a plus d’AG a oxyder—=> FAUX

Le foie ne fait pas de cétolyse !!!

Il ne possede pas de 3-cétoacyl-CoA transferase



Correction QCM 5 item B

Les CC se déplacent librement dans la circulation
sanguine—> VRAI

Les CC sont des composés hydrosolubles
=> ils peuvent passer les membranes et arriver dans le sang




~ Correction QCM 5 item C
Un deficit en Oxaloacetate dans les mitochondrie du foie et une forte

activité lipolytique au niveau du tissu adipeux favorise la cétogenese
- VRAI

carnitine = = Acyl-CoA

1) S1[Oxaloacétate]

— =>» Blocage du CK au
Acetoacetyl-CoAf niveau de la

Acyl-CoA .
\ ‘/,B-oxy Jation citrate synthase
[ Acétyl-CoA 4 2) Lipolyse

. Oxaloacétate § adipocytaire ++

citrate
w = & [Acetyl-CoA]
= A [C(C]




~ Correction QCM 5 item D

La dégradation d’'un molécule de 3-Hydroxybutyrate produit plus
d’ATP que la dégradation de I'Acetoacetate =2 VRAI

3-Hydroxybutyrate

CNAD*
NADH + H*
Acétoacétate Pour passer du 3-
/‘ Succinyl-CoA Hydroxybutyrate a
3-cétoacyl-CoA GDP +Pi I’Acetoacetate on réduit
transférase K GTP + CoASH un NADH qui va ensuite
Succinate permettre de produire 3
Acétoacetyl-CoA ATP

2 aceétyl-CoA



/CICM 5 Réponses B, C, D

Concernant les corps cétoniques, donnez les vraies.

A) Lutilisation des CC par le foie (la cétolyse) ne s’effectue que
lors du jeune, lorsque le foie n’a plus d’AG a oxyder

B) Les CC se déplacent librement dans la circulation sanguine

C) Un déficit en Oxaloacétate dans les mitochondrie du foie et
une forte activité lipolytique au niveau du tissu adipeux
favorise la cétogenese

D) La dégradation d'un molécule de 3-Hydroxybutyrate produit
plus d’ATP que la dégradation de I’Acetoacetate

E) Aucune de ces réponses n’est correcte



= .

Concernant le catabolisme lipidique, donnez les vraies.

La lipoprotéine lilpase permet de dégrader les TG en 2 AG et 1
monoacylglycero

L’activation des AG a longue chaine carbonée tout comme la
B-oxydation se déroule dans les mitochondries

CAT-1 est inhibé par le Malonyl-CoA en phase PP

La lipolyse est activée lg)ar I'Insuline grace a son action sur la
lipase Hormono-sensible

Aucune de ces réponses n’est correcte



Correction QCM 6 item A

La lipoprotéine lipase permet de dégraderles TGen 2 AGet 1

monoacylglycerol 2 FAUX

o Clest la lipase hormono-
sensible qui a ce rble

o La lipoprotéine lipase
dégrade les TG présent dans
les lipoprotéines en 3 AG +
glycérol

rLipoprotéines-TG (VLDL, foie)
“ [ Chylomicrons-TG (intestin)



Correction QCM 6 item B

L’activation des AG a longue chaine carbonée tout comme la b-

oxydation se déroule dans les mitochondries=> FAUX

L’activation des AG de grandes
chaines carbonées (mais — de 18 C)
se fait dans le cytoplasme




~ Correction QCM 6 item C

CAT-1 est inhibé lorsque I'on est en présence de Malonyl-CoA en

phase PP = VRAI

Malonyl-CoA

Du Malonyl-CoA
(inhibiteur de CAT-I) est
produit lors de la
lipogenese qui se déroule
en phase post-prandiale




Correction QCM 6 item D

La lipolyse est activée par I'Insuline grace a son action sur la lipase
Hormono-sensible 2 FAUX

= La lipolyse est inhibée par I'insuline
= La lipolyse par contre est activée par I'adrenaline (ou le
glucagon) grace a leur action sur la lipase hormono-sensible




Concernant le catabolisme lipidique, donnez les vraies.

A)

B)

La lipoprotéine lilpase permet de dégrader les TG en 2 AG et 1
monoacylglycero

L’activation des AG a longue chaine tout comme la 3-
oxydation se déroule dans les mitochondries

CAT-1 est inhibé lorsque 'on est en présence de Malonyl-CoA
en phase PP

La lipolyse est activée ]g)ar I'Insuline grace a son action sur la
lipase Hormono-sensible

Aucune de ces réponses n’est correcte



()N f

Concernant I'initiation de la biosynthése d’'un AG grace a I'acide gras synthase
a partir d'un acétylCoA et d'un malonylCoA, replacer les événements suivants
dans 'ordre selon lequel ils interviennent.

Fixation du résidu malonyl du
malonylCoA sur 'ACP sous l'action
de la malonyl-ACP-transacylase A=-2-~1-5-3

La béta-cétoacylACP synthase
catalyse la fixation du groupement 90 e VL B
acyl au niveau de sa fonction thiol

Réaction de déshydratation suivie 4-2-1-5
de deux réactions de réduction
Fixation du résidu acétyl de St

I'acétylCoA sur 'ACP sous I'action

de 'acylCoA-ACP-transacylase Aucune de ces réponses

)
La béta-cétoacylACP synthase n est correcte

catalyse la réaction de condensation
entre le résidu acyl qu’elle porte sur
sa fonction thiol et le malonylACP



Correction QCM 7

O ATP ADP+Pi _ 5
CH,— C-S—CoA + CO, \ / O :
» £~ CH,~C-S—CoA
Acétyl-CoA acétyl-CoA carboxylase O
(biotine) Malonyl-CoA

Dans le cytosol, 'AcétylCoA peut étre
carboxylé en MalonylCoA



Correction QCM 7

1) Fixation du résidu acétyl de I'acétylCoA sur 'ACP sous I'action de
I'acylCoA-ACP-transacylase (E1)

Acetyl -CoA

CoA—SH I
S —_— C—CH3

@ Acétyl-ACP

&



2) La béta-cétoacylACP synthase catalyse la fixation du
groupement acyl au niveau de sa fonction thiol

> —

-

fl) Acétyl-ACP
S — C—CHj

r_@-sn ﬁ
\»——@-s— C—CH,

" AVANVAVAY. .
ACP-SH



///
3) Fixation du résidu malonyl du malonylCoA sur 'ACP sous
I’'action de la malonyl-ACP-transacylase

4) La béta-cétoacylACP synthase catalyse la réaction de

condensation entre le résidu acyl qu’elle porte sur sa fonction
thiol et le malonylACP

2 @C W

- . \/\/\/\/SH

| $
L r—Ma onyl-CoA
\— CoA—SH

O
"
=S —C—CH,—CO00" j
co,

@+

0=C
H,

0=C
&

B-cétobutyryl-ACP



5) Réduction 2 Déshydratation = Réduction

Trans-A 2-enoyl-ACP
H,C—CH=CH— E_S /\/\/%
E4§ Hzo@

"
CH;—CH—CH,—C—S
D-3-hydroxybutyryl-ACP NADP*

C—

NADPH + H* % OH 0 r b
a : I I
Q= CH;—CH—CH,—C—S
i
=

B-cétobutyryl-ACP  CH,

T
CH;—CH,—CH, —C—S
Butyryl-ACP
NADP*

Action de E1... € NADPH + He

Trans-A 2-enoyl-ACP
|-|3c—cu=cu—|c|:—s
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/QCM 7. = Réponses C

Concernant I'initiation de la biosynthése d’'un AG grace a I'acide gras synthase
a partir d'un acétylCoA et d'un malonylCoA, replacer les événements suivants
dans 'ordre selon lequel ils interviennent.

Fixation du résidu malonyl du
malonylCoA sur I'ACP sous 'action
de la malonyl-ACP-transacylase A=2~1-5-3

La béta-cétoacylACP synthase
catalyse la fixation du groupement 90 e VL B
acyl au niveau de sa fonction thiol

Réaction de déshydratation suivie 4-2-1-5

de deux réactions de réduction

Fixation du résidu acétyl de 2l

I'acétylCoA sur 'ACP sous I'action

de 'acylCoA-ACP-transacylase Aucune de ces réponses

)
La béta-cétoacylACP synthase n est correcte

catalyse la réaction de condensation
entre le résidu acyl qu’elle porte sur
sa fonction thiol et le malonylACP
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Concernant la biosynthése des acides gras, donnez les vraies.
[’acide gras synthase est capable de synthétiser I'acide stéarique (C18A:0)
[’acide gras synthase est capable de synthétiser I'acide myristique (C14A:0)

[’élongation d'un résidu acyle a n atomes de C en résidu acyle a n+2
atomes de C dans le cytosol consomme 2 NADPH, 1 acétylCoA, 1 ATP

[’élongation d'un résidu acyle a n atomes de C en résidu acyle a n+2
atomes de C par 'acide gras synthase nécessite plusieurs activités
enzymatiques toutes portées par le méme monomere de I'acide gras
synthase

Aucune de ces réponses n’est correcte



Correction QCM 8 items A et B

L’AG Synthase est capable de synthétiser des AG
dont le nombre de carbone est = ou <16

A) L’acide gras synthase est capable de synthétiser I'acide
stéarique (cisA:0) = FAUX

B) L’acide gras synthase est capable de synthétiser I'acide
myristique (c1sA:.0) = VRAI



~ Correction QCM 8 item C

L’élongation d'un résidu acyle a n atomes de C en résidu acyle a n+2
atomes de C dans le cytosol consomme 2 NADPH+H", 1 acétylCoA, 1
ATP - VRAI

Consommationde :

= | aCétleOA Synthése de
. (ATP MalonvlCoA

- NAD H+H + + 2 réactions deréduction

CHy—CH;—CH,—C—S

? ATP  ADP+PI -O\ o £4 BebrLace NADP*
CH,~C-S-CoA + C 0 0 .
0: \ / //C-m,—e—s—cu m—g:—cn,—-é—s
Acétyl-CoA '“'7""‘(:‘“ ;:‘;"‘Y"“ o D-3-hydroxybutyry-ACP  NADP* et
Malonyl-CoA NADPH + W+ Trans-A 2-ency-ACP

o=t u.o-cu-cu-g—s
Oy

p-cétobutyryt-ACP O,
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Correction QCM 8 item D

L’élongation d'un résidu acyle a n atomes de C en résidu acyle a n+2
atomes de C par l'acide gras synthase nécessite plusieurs activités

enzymatiques toutes portées par le méme monomere de I'acide gras
synthase = FAUX

Chaque tour allonge l'acide gras

en construction de 2C en
utilisant :

4’-p

pantothewne

- E1, E2, E3 d'un monomeére
o - E4, E5, E6 + ACP de l'autre

SH

| monomere
Cys

SH

I
4’-phospho-
pantotheine

""""a-l.‘;uuon:)UO} uO!S!A!G
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Concernant la biosyntheése des acides gras, donnez les vraies.

Réponse BC

A) L’acide gras synthase est capable de synthétiser I'acide stéarique (C18A:0)
B) L’acide gras synthase est capable de synthétiser I'acide myristique (C14A:0)

C) L'élongation d'un résidu acyle a n atomes de C en résidu acyle a n+2
atomes de C dans le cytosol consomme 2 NADPH, 1 acétylCoA, 1 ATP

D) L’élongation d'un résidu acyle a n atomes de C en résidu acyle a n+2
atomes de C par 'acide gras synthase nécessite plusieurs activités
enzymatiques toutes portées par le méme monomere de I'acide gras
synthase

E) Aucune de ces réponses n’est correcte



~ QCM 9:

Concernant le métabolisme lipidique, donnez les vraies.

Dans le foie le §lycérol 3-P ne provient que de la réduction du
DHAP produit lors de la glycolyse

En présence d’insuline, les tétrameres d’acétylCoA carboxylase sont
déphosphorylés et s'assemblent sous forme de polymere

Les triaCYlglycérols contenus dans les chylomicrons sont composés
essentiellement d’acides gras exogénes

Les triacylglycérols contenus dans les VLDL ne sont composés que
d’acides gras exogenes

Aucune de ces réponses n’est correcte



/ Correction QCM 9 item A

Dans le foie le glycérol 3-P ne provient que de la réduction du
DHAP produit lors de la glycolyse - FAUX

Glycolyse
GLUCOSE > > 0

Glycérol-3-P
Dans le foie, reins
pas dans le tissu adipeux
car déficit en CH,OH ADP

GLYCEROL KINASE Glycérol
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Correction QCM 9 item B

En présence d’insuline, les tétrameres d’acétylCoA carboxylase sont
déphosphorylés et s’assemblent sous forme de polymeére > VRAI

Insuline
E i
Palmityl-CoA | Protéine
e, n phosphatase
e Citrate
Acétyl-CoA P—88 88 Acétyl-CoA
Carboxylase P

88888888 ocorocrrory
Phosphorylée 9'88 Déphosphorylée
83+

(Protomére inactif) (Polymeére actif)

protéine kinase
AMPc-dépendante
ADP & ATP

7

Glucagon
Adrénaline



Correction QCM 9 item C = VRAIl et D =2 FAUX

Intestin Foie

Reliquats de
AG Chylomicrons
exogenes
Muscles squ. LPL
Muscle card
Alimentation Tissil :dipeux
TAG w=——>

Chylomicrons
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Concernant le métabolisme lipidique, donnez les vraies.

onse BC

A) Dans le foie le glycérol3P ne provient que de la réduction du DHAP
produit lors de la glycolyse

B) En présence d'insuline, les tétrameéres d’acétylCoA carboxylase sont
déphosphorylés et s’assemblent sous forme de polymere

C) Les triac%rlglycérols contenus dans les chylomicrons sont composés
essentiellement d’acides gras exogénes

D) Les triacylglycérols contenus dans les VLDL ne sont composés que
d’acides gras exogénes

E) Aucune de ces réponses n'est correcte
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~ QCM 10:

Concernant la gestion de 'ammoniac par 'organisme, donnez les vraies.

En situation de jeline, la prise en charge de 'alanine, de la glutamine et de
certains autres acides aminés provenant de la protéolyse musculaire
conduit a la formation de glutamate

La désamination du glutamate par la glutamate déshydrogénase est inhibée
par le GTP

La carbamylphosphate synthétase-1 (CSP-1) catalyse une réaction
nécessitant I'hydrolyse de deux molécules d’ATP dont un joue le réle de

donneur de groupement phosphoryle

Le cycle fumarate/aspartate permet de limiter la consommation d’ATP
nécessaire a I'uréogénése en permettant la réduction d'un NAD+ en NADH
dans les mitochondries

Aucune de ces réponses n’est correcte
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Correction QCM 10 item A

En situation de jetine, la prise en charge de 'alanine, de la glutamine
et de certains autres acides aminés non essentiels provenant de la
protéolyse musculaire conduit a la formation de glutamate - VRAI

acides Alanine
aminés

Provenance tissus

(muscles)
extra hépatiques a-cétoglu
Alat o
a-cétoacide transamination
Glutamine

Glutamate
B » aspartate
cytosol A : : |
i Glnase

1| l "
[ Glutamate aspartate a
}' ‘ désamination GDH St ! ‘l

oxydative \ T oxaloacétate |

~ NH,*

mitochondrie Cycle de 'urée



- CorrectionQCM 10 item B

La désamination du glutamate par la glutamate déshydrogénase est
inhibée par le GTP - VRAI

La Glutamate DH est inhibée par le GTP !
Le GTP est produit par le cycle du citrate

Haut niveau énergétique = Catabolisme +++
- Production de GTP +++ = Inhibition du catabolisme du
Glu 2 Synthese de N-AcétylGlutamate = Uréogénese +++
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~ Correction QCM 10 item C

La carbamylphosphate synthétase-1 (CSP-1) catalyse une réaction
nécessitant '’hydrolyse de deux molécules d’ATP dont un joue le role
de donneur de groupement phosphoryle - VRAI

2ATP 2 ADP + Pi o o

o | Il -

HCO, + R, AL’ H2N—C—O—(Ii;?0
®

: Carbamyl Phosphate
CO, + H,0 o
N-Acétyl-glutamate



~ Correction QCM 10 item D

Le cycle fumarate/aspartate permet de limiter la consommation
d’ATP nécessaire a 'uréogénese en permettant la réduction d’'un

NAD+ en NADH dans les mitochondries & VRAI

MALATE < FUMARATE

ARGININO - ﬁ‘
SUCCINATE

X ARGININE
> ASPARTATE AMP + PPi UREE
ATP
CITRULLINE ORNITHINE
“ f |
CITRULLINE ORNITHINE
2 ATP Carbamyl
/_\ | Phosphate
— MALATE Oxaloacétate ASPARTATE \
/ NADH + H+ sAbEEE CO, + NH,

FUMARATE =3 ATP

a-Cétoglutarate Glutamate
S
Succinyl-CoA

Cycle de I'urée
=-3ATP
= - 4 liaisons HPE

Cycle Fum/Asp
=+3ATP
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10: Réponse ACD

Concernant la gestion de 'ammoniac par 'organisme, donnez les vraies.

A)  Ensituation de jeline, la prise en charge de I'alanine, de la glutamine et de
certains autres acides aminés provenant de la protéolyse musculaire
conduit a la formation de glutamate

B) La désamination du glutamate par la glutamate déshydrogénase est inhibée
par 'ATP

C) La carbamylphosphate synthétase-1 (CSP-1) catalyse une réaction
nécessitant I'hydrolyse de deux molécules d’ATP dont un joue le réle de

donneur de groupement phosphoryle

D) Le cycle fumarate/aspartate permet de limiter la consommation d’ATP
nécessaire a I'uréogénése en permettant la réduction d'un NAD+ en NADH
dans les mitochondries

E)  Aucune de ces réponses n’est correcte
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